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Osevni smési pouzivané pri obnové kvétnatych luk by mély respektovat geneticky puvod
rostlin. Prvni vysledky vyzkumu Botanického ustavu AV CR a Prirodovédecké fakulty UK
ukazuji u sedmi dosud analyzovanych lu¢nich druhu genetické rozdily ve sméru
vychod-zapad. Naopak vyrazné krajinné prvky, napriklad horské celky, nemaji na
genetickou pribuznost populaci takovy vliv, jak se drive predpokladalo. Na zakladé analyzy
DNA védci vytvareji komplexni mapy genetické proménlivosti, které maji pomoci urcit,
odkud je vhodné ziskavat osivo pro obnovu luk v jednotlivych oblastech.

Pri obnové luk zalezi i na puvodu osiva

Druhové bohaté kvétnaté louky patii k cennym prvkim ¢eské krajiny. Vedle rostlin poskytuji zivotni
prostor mnoha dal$im organismum od pudnich mikroorganismu a hmyzu az po ptéky a savce. V
minulosti vSak velkd ¢ast téchto luk z krajiny zmizela a v poslednich letech proto pribyvaji snahy o
jejich obnovu.

Jednim z pouzivanych zpusobu jsou osevni smési. Ty vSak Casto nezohlednuji genetické rozdily mezi
populacemi stejného druhu. Preneseni osiva z jiné oblasti pritom muze geneticky narusit mistni
populace, které se dlouhodobé vyvijely v konkrétnich podminkach.

,Pri obnové luk nestaci resit jen to, jaké druhy do smési zaradime. Dilezity je také ptivod osiva.
Populace stejného druhu z riznych oblasti se mohou geneticky lisit a tyto rozdily je potreba pri
obnové druhové bohatych luk zohlednit,” tika Hana Skalova z Botanického tstavu AV CR.

DNA odhaluje rozdily, které nejsou vidét

Védci proto analyzuji DNA populaci vybranych druhu typickych pro tradi¢ni kvétnaté louky. Vzorky
rostlin byly sbirdny na lokalitdch rozmisténych po celé Ceské republice. Analyza jejich DNA
umoznuje urcit genetickou podobnost a rozdilnost jednotlivych populaci a vytvorit komplexni mapy
jejich genetické proménlivosti. Ty zachycuji, jak se geneticka struktura jednotlivych druh méni
napric¢ uzemim, a poskytuji tak védecky podklad pro vymezeni oblasti, mezi nimiz je mozné osivo
prenaset.

Prvni vysledky prinesly zajimavé zjisténi. U vSech sedmi dosud analyzovanych druht se objevuje



gradient genetické variability ve sméru vychod-zapad. Vyrazné geomorfologické prvky, napriklad
horska pasma, se naopak neprojevily jako zasadni hranice genetické pribuznosti, jak se drive
predpokladalo. Stejné tak se nepotvrdila oéekavana odlisnost populaci z nejteplejsich oblasti Cech.

Vysledky tak mohou pomoci zpresnit, jak velké oblasti by mély jednotlivé regionalni osevni smési
pokryvat. V soucCasnosti se totiz takové smési pripravuji predevsim pro relativné mala tzemi,
napriklad Bilé Karpaty nebo Krkonos$sky narodni park. To sice snizuje riziko zavleceni geneticky
odlisnych populaci, jejich produkce je ale zaroven organiza¢né i ekonomicky naro¢na. Genetické
mapy mohou poskytnout podklad pro vymezeni regiont zalozenych na skutené pribuznosti
rostlinnych populaci.

Rostliny hranice statu nerespektuji

Vysledky zaroven ukazuji, ze genetickou variabilitu rostlin je treba sledovat v Sir§im nez narodnim
méritku. Geneticka struktura Ceskych populaci totiz navazuje na populace v okolnich zemich. Pro
nékteré ze zkoumanych druht Ize jiz nyni vytvaret mapy pokryvajici podstatnou ¢ast stredni a
zépadni Evropy, vedle Ceské republiky také Némecko, Belgii a severni ¢4st Francie. ,Rostliny
samozrejmé nerespektuji statni hranice. Pokud chceme urcit oblasti, mezi kterymi lze osivo
bezpecné prendset, musime vychdzet z genetické pribuznosti populaci, nikoli pouze z
administrativniho ¢lenéni krajiny,” vysvétluje Hana Skalova.

Genetické mapy maji v budoucnu slouzit jako podklad pro tvorbu regiondlnich osevnich smeési, které
budou respektovat prirozenou genetickou strukturu lu¢nich rostlin. Cilem je usnadnit obnovu
druhové bohatych luk a soucasné snizit riziko, ze dobr'e minény zasah narusi ptivodni mistni
populace. Védci nyni pokracuji v analyze dal$ich lu¢nich druha.

Prvni vysledky vyzkumu védci predstavili 24. zari na odborném workshopu, kterého se ztc¢astnila
stovka botanikt, odbornik{ ochrany prirody i producentl osiv. VSichni zic¢astnéni projevili velky
zajem o konecné vysledky projektu. Ty by mély zahrnovat i mapu integrujici genetickou strukturu
vSech studovanych druhti s ndvaznosti na genetickou strukturu populaci v okolnich zemich. V
budoucnu by tak mohla pomoci pti hledani vhodnych zdroji osiva pro jednotlivé regiony. Workshop
producentt osiv, pracovnikli ochrany prirody a krajinnych architektd. Dal$im krokem proto bude
jejich predstaveni na odbornych seminarich zamérenych na praktické vyuziti regionalnich osevnich
smeési.

Vyzkum probiha v rdmci projektu ¢. SS07010388 ,Geneticka variabilita béznych lucnich rostlin v
Ceské republice jako podklad pro regionalizaci osevnich smési a trvale udrzitelnou podporu druhové
diverzity*, ktery je podporovan Technologickou agenturou Ceské republiky
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