Nejstarsi moderni Stredoevropané byli primi
pribuzni
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Poté, co moderni lidé opustili Afriku, setkali se a misili se i s neandertalci, coz vedlo k
tomu, Ze dnes vSichni lidé mimo Afriku maji v genomech priblizné 2-3 % neandertalské
DNA. O genetice prvnich migranti v Evropé a o nacasovani jejich miseni s neandertalci se
vsak vi jen malo. Nové poznatky prinasi studie, kterou v prestiznim védeckém casopise
Nature publikoval mezinarodni tym, jehoz soucasti byli i Petr Veleminsky z Narodniho
muzea a Jaroslav Bruzek z Prirodovédecké fakulty Univerzity Karlovy v Praze.

Autori studie provedli rozbor nejstarsich genomu, které byly ziskany od sedmi jedincu z lokalit
Konéprusy-Zlaty kif v Cesku a v Ilsenhéhle-Ranis v Némecku, které déli geograficka vzdalenost jen
o malo vétsi nez 200 km. Tito jedinci patrili k malé, Gzce pribuzné skupiné lidi, kterd se oddélila od
populace, jez opustila Afriku priblizné pred 50 000 lety a pozdéji osidlila zbytek svéta. Analyzou
délky segmenti zdédénych od neandertélcl v genomu Ranis13 a pomoci piimého
radiokarbonového datovani tohoto jedince, je miseni datované do obdobi pred 45 000az 49 000 lety.
Neandertalska DNA v jejich genomech odkazuje na miSeni, které je spolecné pro vSechny lidi mimo
Afriku, priCemz neandertalska primés v genomu zZeny ze Zlatého koné saha do obdobi pred priblizné
70-80 generacemi (tj. az zhruba 2000 let). Populace Zlaty kun/Ranis vSak nezanechala stopy v
genomu soucasnych lidskych populaci. Na rozdil od populace Bacho Kiro, ktera Zila v priblizné
stejném obdobi na Gzemi Bulharska. Nélezy z Bacho Kiro ukazaly, Ze taméjsi lidé méli neandertalské
predky jen pred nékolika méalo generacemi a jsou geneticky blizsi sou¢asnym i starovékym populacim
z vychodni Asie a Ameriky nez pozdéjsim populacim zapadni Eurasie.

Z analyzy jadernych genomu vzorku z Ranis také vySlo najevo, Ze predstavuji nejméné Sest jedincd,



tri jedince byli muzského a tri jedince zenského pohlavi. Zajimavé je, Ze mezi nimi byla matka a
dcera, stejné jako dalsi vzdéalenéjsi biologicti pribuzni. Pri analyze genetickych variant spojenych s
charakteristickymi znaky se ukazalo, Ze jedinci z Ranis i Zlatého koné nesli varianty spojené s
tmavou pleti, tmavymi vlasy a hnédyma oCima, coz odrazi nedavny africky ptvod této rané evropské
populace. Srovnanim genomu lidi z lokality Ranis se Zenou ze Zlatého koné se zjistilo, ze Zena ze
Zlatého koné byla pribuzna v patém az Sestém stupni genetického pribuzenstvi se dvéma jedinci z
Ranis. To znamena, ze Zlaty kun byl z genetického hlediska soucasti $irsi populace spole¢né z jedinci
z Ranis, kteri vyrabéli nastroje typu Lincombe-Ranis- Jerzmanowické (LR]) kultury ¢i
technokomplexu Tato kultura je znama ze Sirokého uzemi od Polska po Velkou Britanii a 1ze se
domnivat, ze pravdépodobné i lidé jako byla zena Zlaty kun vyrabéli nastroje tohoto typu.

Zjisténi pribuznosti jedincl obou stredoevropskych lokalit je vyznamné i pro potvrzeni spravnosti
drivéjsiho stari genetického datovani lebky zeny Zlaty kun, ktera byla kontaminovand lepidlem
dnesnich zvirat. Soucasné moderni morfologie této lebky potvrzuje vedle genetickych dikazu, ze
zlomkovité nalezy z Ranis patfi anatomicky modernimu ¢loveku.

Vysledky studie téZ podporuji nézor, Ze prvni migrace modernich lidi z Afriky do Evropy mohly
probihat ve vicero proudech a na své cesté se moderni lidé mohli misit v rizném obdobi s neprilis
hustou neandertalskou populaci. Soucasné studie obohacuje diskuze o tom, kdo byli tviirci jedné z
nejstarsich archeologickych kultur kontinentu, kterou LR] technokomplex predstavuje.

Prilohy:

Obr. 1. Zena ze Zlatého koné. Fotografie modelu rekonstrukce provedené francouzskou socharkou
Elisabeth Daynés (zdroj: Narodni muzeum Praha)

Obr. 2. Ilustrace skupiny lidi Zlaty kun/Ranis od Toma Bjorklunda. Pred priblizné 45 000 lety
pravdépodobné jedinci z Ranis v dne$nim Némecku a Zlatého koné v Cesku spole¢né cestovali po
otevrenych stepnich krajinach Evropy. Obé lokality jsou od sebe vzdalené jen zhruba 200 km.
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